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Figura 1. Representación esquemática de 

pangenomas como diagramas de Venn. 

Las especies difieren en el tamaño de sus pangenomas. 

Los pangenomas más grandes y abiertos están 

correlacionados con con un tamaño de población más 

efectivo y la habilidad de migrar (McInerney et al., 

2017). 
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Figura 2. Página principal de Roary, una fuente para el análisis de pangenomas. 

Recuperado el 20 de noviembre de 2017 de https://sanger-pathogens.github.io/Roary/ 
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Figura 3 .Menú de opciones de Roary. 

Recuperado el 20 de noviembre de 2017 de https://sanger-pathogens.github.io/Roary/ 

https://github.com/sanger-pathogens/Roary/tree/master/contrib/roary_plots
https://github.com/sanger-pathogens/Roary/tree/master/contrib/roary_plots
https://github.com/sanger-pathogens/Roary/tree/master/contrib/roary_plots
https://sanger-pathogens.github.io/Roary/


 
 

 

Figura 4. Diagrama de árbol-matriz de Roary. 

Cada nodo es un genoma ingresado. Cada gen tiene una coloración azul y las zonas donde se encuentran muy 

concentrados indican que el mismo gen se comparte entre muestras. 

Figura 5. Gráfica de pastel de Roary. 

Cada sección indica el número de genes comunes, genes accesorios, genes presentes en dos o más cepas (shell 

genes) y genes únicos específicos de cepas particulares (cloud genes). 



 
 

 

Figura 6. Gráfica de presencia y ausencia de genes por genoma. 

Se observa que de los genomas analizados, 60 se comparten más de 1500 genes, mientras que 10 de los genomas 

analizados se comparten menos de 100 genes. 



 
 

 



 
 

 



 
 

 



 
 

 


